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Résumé :

Les intégrons sont des elements genetiques procaryotes bien connus pour leur role dans la propagation de la résistance
aux antibiotiques en milieu clinique. Dans les communautés microbiennes des environnements naturels, les intégrons
sont omniprésents et présentent une diversité remarquable, ce qui souléve des questions quant aux implications plus
générales des intégrons dans l'adaptation bactérienne. Cependant, jusqu'a présent, la recherche sur les intégrons
environnementaux a eté entravee par des limitations méthodologiques et la majorité ne sont pas caractérises. La these
propose de nouvelles approches pour recuperer et caractéeriser des intégrons environnementaux et de mieux
déterminer leur réle. Les trois environnements que nous avons explorés nous ont permis d'approfondir nos
connaissances sur les intégrons environnementaux. Les intégrons que nous avons identifiés sont largement associés a
differents eléments génétiques mobiles que nous pourrions interpréter comme des signatures de la mobilité des régions
qui les hébergent ou reflétant la dégénérescence de ces éléments. Nous avons également mis en ceuvre une approche
ecogenomique qui a revele la diversite et la distribution des integrons le long d'un gradient environnemental dans un
ecosystéme original. Cette étude montre également que cet écosystéme serait dépourvu d'intégrons cliniques
contrairement a d'autres environnements naturels explores dans la litterature a ce jour. Enfin, le développement d'une
nouvelle stratégie en métagénomique microbienne nous a permis de décrypter la structure d'un intégron
environnemental qui pourrait &tre adaptatif et de comprendre sa dynamique lors d'une contamination. Ce travail est

une contribution & I'évaluation de la pertinence éco-évolutive des intégrons environnementaux.



